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Attivita’ di ricerca Le sue attivita di ricerca principali riguardano temi di:
1) Analisi della variabilita genetica in specie di interesse agrario.

2) sviluppo di marcatori molecolari in specie di interesse agrario.

3) costruzione di mappe genetico-molecolari ed analisi QTL.

4) sequenziamento e risequenziamento
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